ID mean IMPC mean ICNST p -val (BH)
FC symbol gene Genes up-regulated in IMPC 10923_at 11,5 11,0 3,0E-02 1,5 SUB1 100506492_at 8,0 4,2 4,0E-04 13,6 M41 9166_at 9,6 9,1 1,8E-02 1,5 EBAG9 10202_at 9,6 6,2 2,7E-03 10,7 DHRS2 3029_at 8,3 7,8 9,0E-03 1,5 HAGH AFFX-HUMRGE/M10098_5_at 10,2 7,3 4,1E-04 7,7 NA 9550_at 6,7 6,2 1,8E-02 1,5 ATP6V1G1 283078_at 5,9 3,0 1,9E-03 7,6 MKX 8226_at 7,7 7,2 2,9E-02 1,5 HDHD1 79153_at 7,5 4,6 4,0E-05 7,4 GDPD3 334_at 9,8 9,3 9,0E-03 1,5 APLP2 55897_at 7,3 4,7 7,7E-05 6,2 MESP1
Genes down-regulated in IMPC 5,9 4,3 1,1E-02 3,0 KCNF1 54829_at 9,7 11,2 3,5E-03 -2,7 ASPN 10268_at 6,4 4,9 1,1E-02 2,9 RAMP3 127435_at 5,9 7,4 2,2E-04 -2,7 PODN 3860_at 3,7 2,2 3,4E-02 2,9 KRT13 3854_at 3,1 4,5 2,4E-02 -2,7 KRT6B 100506409_at 4,2 2,6 4,8E-04 2,9 LOC100506409 389084_at 5,5 6,9 2,8E-03 -2,7 C2orf82 6019_at 5,3 3,8 1,2E-02 2,9 RLN2 5589_at 8,0 9,5 2,2E-03 -2,7 PRKCSH AFFX-M27830_5_at 10,8 9,2 9,8E-03 2,9 NA 56265_at 4,3 5,8 1,0E-02 -2,7 CPXM1 51473_at 5,6 4,1 2,8E-02 2,8 DCDC2 4924_at 6,7 8,1 9,3E-04 -2,7 NUCB1 120224_at 6,3 4,8 1,1E-02 2,8 TMEM45B 4240_at 6,5 7,9 7,1E-06 -2,7 MFGE8 8416_at 8,1 6,6 3,3E-03 2,7 ANXA9 58485_at 7,0 8,4 1,8E-02 -2,7 TRAPPC1 5090_at 7,7 6,2 1,8E-04 2,7 PBX3 972_at 8,2 9,6 1,5E-03 -2,6 CD74 169981_at 4,8 3,4 6,3E-05 2,7 SPIN3 7177_at 6,9 8,3 2,3E-02 -2,6 TPSAB1 116362_at 6,6 5,2 3,9E-03 2,7 RBP7 122786_at 8,8 10,2 3,1E-06 -2,6 FRMD6 400793_at 7,0 5,6 1,1E-02 2,7 C1orf226 3561_at 4,8 6,1 1,2E-02 -2,6 IL2RG 130814_at 10,9 9,5 3,5E-05 2,6 PQLC3 4237_at 9,0 10,4 1,7E-03 -2,6 MFAP2 4603_at 7,4 6,0 1, 2E-03 2,6 MYBL1  196051_at  5,5  6,9  4,9E-03 -2,6 PPAPDC1A  286256_at  5,5  4,1  1,0E-02 2,6 LCN12  1289_at  9,3  10,7  3,0E-04 -2,6 COL5A1  22996_at  10,5  9,2  2,1E-03 2,5 TTC39A  23452_at  5,7  7,0  1,2E-04 -2,5 ANGPTL2  4889_at  3,9  2,6  2,7E-02 2,5 NPY5R  83483_at  6,7  8,0  3,2E-03 -2,5 PLVAP  89822_at  3,6  2,3  3,4E-02 2,5 KCNK17  84759_at  6,8  8,2  1,1E-02 -2,5 PCGF1  2731_at  4,0  2,7  4,3E-02 2,5 GLDC  6876_at  10,2  11,5  1,6E-04 -2,5 TAGLN  9215_at  6,6  5,3  2,8E- -04 2,3 SLC35E2  493869_at  7,0  8,3  1,6E-04 -2,4 GPX8  2299_at  4,0  2,8  3,8E-02 2,3 FOXI1  57333_at  6,0  7,2  1,0E-04 -2,4 RCN3  5570_at  7,6  6,4  3,6E-02 2,3 PKIB  84940_at  2,9  4,2  2,5E-02 -2,4 CORO6  128218_at  6,9  5,7  2,5E-03 2,3 TMEM125  3678_at  7,1  8,4  1,8E-03 -2,4 ITGA5  24147_at  6,5  5,3  1,2E-02 2,3 FJX1  28959_at  8,0  9,3  4,4E-03 -2,4 TMEM176B  9410_at  6,3  5,1  2,9E-03 2,3 SNRNP40  2049_at  5,4  6,7  4,0E-05 -2,4 EPHB3  55005_at  9,3  8,1  8,6E-03 2,3 RMND1  338773_at  4,6  5,8  6,0E-04 -2,4 TMEM119  56649_at  3,7  2,6  2,1E-02 2,3 TMPRSS4  1173_at  9,6  10,8  1,0E-03 -2,4 AP2M1  202333_at  4,8  3,6  1,4E-04 2,3 CMYA5  57717_at  4,3  5,5  1,5E-02 -2,4 PCDHB16  100287482_at  5,0  3,8  2,7E-03 2,3 NA  2534_at  5,5  6,7  2,8E-04 -2,3 FYN  145474_at  4,0  2,8  6,2E-04 2,3 LOC145474  8324_at  6,4  7,6  1,9E-03 -2,3 FZD7  4935_at  3,9  2,7  9,5E-03 2,3 GPR143  1300_at  9,5  10,7  6,8E-03 -2,3 COL10A1   9636_at   11,5  10,3  4,0E-02 2,2 ISG15  6320_at  2,9  4,1  9,5E-05 -2,3 CLEC11A  92421_at  8,9  7,8  2,3E-03 2,2 CHMP4C  3671_at  7,3  8,5  7,0E-04 -2,3 ISLR  117177_at  6,3  5,2  4,8E-04 2,2 RAB3IP  1805_at  5,1  6,3  1,1E-02 -2,3 DPT  55502_at  4,2  3,1  5,2E-03 2,2 HES6  6662_at  7,9  9,2  2,7E-02 -2,3 SOX9  374819_at  8,3  7,2  1,7E-02 2,2 LRRC37A3  3225_at  4,7  6,0  4,7E-02 -2,3 HOXC9  7263_at  8,9  7,8  2,0E-04 2,2 TST  2006_at  3,8  5,0  2,8E-03 -2,3 ELN  1326_at  7,3  6,2  7,0E-03 2,2 MAP3K8  7043_at  7,0  8,2  1,5E-04 -2,3 TGFB3  51204_at  6,7  5,6  8,4E-03 2,1 TACO1  4035_at  5,8  7,0  4,0E-05 -2,3 LRP1  201164_at  5,6  4,5  6,3E-04 2,1 PLD6  6525_at  5,3  6,5  7,7E-05 -2,3 SMTN  26999_at  7,1  6,0  2,5E-03 2,1 CYFIP2  7094_at  6,0  7,2  4,5E-04 -2,3 TLN1  55286_at  4,3  3,2  4,2E-02 2,1 C4orf19  5360_at  7, 5,6 4,7 4,7E-03 1,9 AMN1 710_at 9,2 10,3 3,8E-04 -2,1 SERPING1 1501_at 4,1 3,1 2,8E-02 1,9 CTNND2 375295_at 5,7 6,7 2,1E-02 -2,1 LOC375295 100289341_at 3,6 2,7 3,3E-03 1,9 LOC100289341 80206_at 2,5 3,6 4,0E-03 -2,1 FHOD3 1875_at 7,3 6,4 2,6E-03 1,9 E2F5 3694_at 3,2 4,2 2,6E-02 -2,1 ITGB6 9050_at 7,3 6,4 1,7E-03 1,9 PSTPIP2 5176_at 10,2 11,3 1,1E-03 -2,1 SERPINF1 29028_at 8,0 7,0 8,6E-03 1,9 ATAD2 7041_at 7,4 8,5 7,1E-04 -2,0 TGFB1I1 64426_at 8,3 7,4 3,8E-06 1,9 SUDS3 79652_at 7,0 8,0 1,4E-04 -2,0 TMEM204 23530_at 7,2 6,3 7,5E-04 1,9 NNT 28452_at 2,5 3,5 1,5E-02 -2,0 NA 79022_at 10,0 9,0 1,8E-03 1,9 TMEM106C 23646_at 8,7 9,7 2,0E-03 -2,0 PLD3 157769_at 9,3 8,3 3,5E-05 1,9 FAM91A1 10979_at 6,5 7,5 9,5E-05 -2,0 FERMT2 100128822_at 7,7 6,8 4,9E-04 1,9 LOC100128822 145438_at 5,2 6,2 4,7E-05 -2,0 C14orf82 58489_at 7,8 6,9 9,5E-03 1,9 FAM108C1 84620_at 3,4 4,4 5,1E-03 -2,0 ST6GAL2 8187_at 6,7 5,8 1,8E-02 1,9 ZNF239 8775_at 8,1 9,1 1,1E-02 -2,0 NAPA 25849_at 4,9 4,0 2,4E-02 1,9 PARM1 715_at 8,8 9,8 1,0E-03 -2,0 C1R 10560_at 10,2 9,3 9,0E-03 1,9 SLC19A2 5780_at 4,8 5,8 4,9E-04 -2,0 PTPN9 23475_at 6,1 5,1 3,7E-02 1,9 QPRT 59_at 11,5 12,5 6,9E-04 -2,0 ACTA2 1062_at 4,7 3,8 3,2E-02 1,9 CENPE 94234_at 2,6 3,6 8,8E-03 -2,0 FOXQ1 151473_at 7,5 6,6 3,0E-02 1,9 SLC16A14 178_at 9,5 10,5 2,2E-03 -2,0 AGL 1345_at 14,5 13,5 1,1E-04 1,9 COX6C 23650_at 4,6 5,6 1,1E-02 -2,0 TRIM29 81607_at 5,6 4,7 1,8E-02 1,9 PVRL4 AFFX-r2-Bs-dap-5_at 7,9 8,9 1,5E-02 -2,0 NA 51107_at 7,9 7,0 4,0E-05 1,9 APH1A 79192_at 4,7 5,7 2,8E-02 -2,0 IRX1 79669_at 6,3 5,4 2,7E-02 1,9 C3orf52 147495_at 5,9 6,9 1,3E-02 -2,0 APCDD1 390205_at 4,2 3,3 4,4E-02 1,9 LRRC10B 9235_at 2,8 3,8 3,7E-03 -2,0 IL32 56920_at 5,3 4,4 4,0E-02 1,9 SEMA3G 8038_at 5,6 6,6 9,6E-03 -2,0 ADAM12 27090_at 6,3 5,4 5,4E-03 1,9 ST6GALNAC4 100628315_at 5,3 6,3 1,1E-02 -2,0 NA 2746_at 9,2 8,3 1,7E-03 1,9 GLUD1 3339_at 5,6 6,6 3,5E-05 -2,0 HSPG2 489_at 6,3 5,4 1,3E-02 1,9 ATP2A3 3487_at 10,3 11,3 3,0E-02 -2,0 IGFBP4 730091_at 3,9 3,0 1,4E-03 1,9 LOC730091 10468_at 4,9 5,9 2,3E-02 -2,0 FST 140735_at 5,4 4,5 1,5E-02 1,9 DYNLL2 2615_at 6,0 7,0 3,4E-03 -2,0 LRRC32 55039_at 8,1 7,2 2,5E-03 1,9 TRMT12 5654_at 10,0 11,0 2,0E-03 -2,0 HTRA1 5357_at 7,2 6,3 4,4E-02 1,9 PLS1 AFFX-HSAC07/X00351_5_at 11,8 12,8 5,3E-03 -2,0 NA 283310_at 3,6 2,7 3,5E-02 1,9 OTOGL 8642_at 3,7 4,7 4,0E-05 -2,0 DCHS1 54503_at 7,6 6,7 8,4E-03 1,9 ZDHHC13 1397_at 9,0 10,0 2,5E-02 -2,0 CRIP2 11072_at 7,1 6,2 2,6E-02 1,9 DUSP14 283208_at 3,4 4,4 1,6E-04 -2,0 P4HA3 5349_at 9,1 8,2 3,6E-03 1,9 FXYD3 11135_at 4,6 5,6 1,4E-02 -2,0 CDC42EP1 116447_at 6,0 5,1 5,3E-03 1,9 TOP1MT 4017_at 3,7 4,6 4,0E-04 -2,0 LOXL2 642475_at 6,9 6,0 6,7E-03 1,9 C8orf73 3908_at 5,4 6,3 1,3E-02 -1,9 LAMA2 2830_at 3,0 2,1 1,7E-02 1,9 GPR6 2327_at 4,2 5,2 2,8E-02 -1,9 FMO2 863_at 4,3 3,4 1,8E-02 1,9 CBFA2T3 56126_at 3,7 4,7 6,8E-03 -1,9 PCDHB10 55274_at 7,0 6,1 4,4E-03 1,9 PHF10 148170_at 5,9 6,9 3,9E-02 -1,9 CDC42EP5 84941_at 4,7 7,9E-04 -1,7 HEG1 28991_at 7,2 6,6 1,7E-02 1,6 COMMD5 81876_at 7,7 8,5 2,3E-02 -1,7 RAB1B 285382_at 3,8 3,1 3,9E-02 1,6 C3orf70 3912_at 9,1 9,9 8,1E-04 -1,7 LAMB1 123879_at 6,4 5,7 1,3E-02 1,6 DCUN1D3 9322_at 6,4 7,1 7,0E-03 -1,7 TRIP10 7696_at 5,6 4,9 3,3E-02 1,6 ZNF137P 285590_at 7,0 7,7 1,4E-03 -1,7 SH3PXD2B 55284_at 7,3 6,6 9,9E-03 1,6 UBE2W 4692_at 6,8 7,5 1,2E-02 -1,7 NDN 387923_at 3,0 2,4 2,9E-02 1,6 SERP2 283298_at 4,7 5,4 1,6E-02 -1,7 OLFML1 100533106_at 3,6 3,0 1,5E-02 1,6 NA 8407_at 8,5 9,2 9,5E-03 - 2,6E-02 -1,6 KCNMB1 57494_at 4,1 3,4 4,2E-03 1,6 RIMKLB 7424_at 5,5 6,2 1,2E-02 -1,6 VEGFC 8673_at 12,0 11,3 1,2E-02 1,6 VAMP8 2619_at 5,6 6,2 2,0E-02 -1,6 GAS1 55248_at 7,0 6,4 8,8E-03 1,6 TMEM206 682_at 8,5 9,2 4,8E-02 -1,6 BSG 55191_at 7,5 6,9 2,8E-03 1,6 NADSYN1 1639_at 7,6 8,3 2,9E-02 -1,6 DCTN1 51451_at 10,0 9,4 1,5E-02 1,6 LCMT1 6764_at 7,1 7,7 1,7E-03 -1,6 ST5 11112_at 7,7 7,0 4,0E-03 1,6 HIBADH 57658_at 6,5 7,2 3,6E-02 -1,6 CALCOCO1 1364_at 8,9 8,3 1,5E-02 1,6 CLDN4 2319_at 5,0 5,7 2,5E-02 -1,6 FLOT2 23761_at 7,9 7,3 4,3E-02 1,6 PISD 2687_at 2,8 3,5 3,3E-03 -1,6 GGT5 55319_at 6,1 5,4 2,8E-02 1,6 C4orf43 65997_at 5,1 5,8 5,3E-03 -1,6 RASL11B 5002_at 9,1 8,4 2,6E-02 1,6 SLC22A18 11100_at 8,4 9,0 3,8E-03 -1,6 HNRNPUL1 7391_at 2,9 2,2 2,2E-02 1,6 USF1 23770_at 4,7 5,4 4,9E-02 - 3E-02 -1,6 TERF2 117246_at 8,4 7,8 4,7E-02 1,5 FTSJ3 4643_at 4,2 4,9 1,6E-03 -1,6 MYO1E 84287_at 9,1 8,5 7,7E-03 1,5 ZDHHC16 79068_at 8,2 8,8 1,7E-02 -1,6 FTO 10434_at 11,8 11,2 1,7E-02 1,5 LYPLA1 1281_at 14,0 14,6 4,0E-03 -1,6 COL3A1 5768_at 7,5 6,9 1,0E-02 1,5 QSOX1 666_at 6,7 7,3 2,5E-02 -1,6 BOK 56993_at 6,3 5,7 3,1E-02 1,5 TOMM22 87_at 10,2 10,8 2,7E-03 -1,6 ACTN1 26958_at 5,1 4,5 4,3E-02 1,5 COPG2 79088_at 6,9 7,5 8,2E 5 KLHDC3 9121_at 3,6 3,1 2,6E-02 1,5 SLC16A5 9968_at 6,1 6,7 2,0E-02 -1,5 MED12 126789_at 6,1 5,6 1,5E-02 1,5 PUSL1 2995_at 6,7 7,3 1,4E-02 -1,5 GYPC 830_at 9,5 8,9 3,9E-02 1,5 CAPZA2 1314_at 7,5 8,1 9,2E-03 -1,5 COPA 100289635_at 6,1 5,6 4,0E-02 1,5 ZNF605 2275_at 4,4 4,9 9,5E-05 -1,5 FHL3 51076_at 6,2 5,6 2,0E-03 1,5 CUTC 8563_at 6,0 6,6 3,5E-02 -1,5 THOC5 
